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Die bundeszentrale Ex-situ Genbank

auf dem Weg zum Bio-Digitalen Ressourcenzentrum
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Bundeszentrale Ex-situ Genbank
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Sortimente Akzessionen

Getreide und Graser 66.213

Leguminosen 27.857

Gemduse 21.115

Ol-/Faserpflanzen 5.472

Arznei- und Gewurzpfi. 8.210

Mutanten 1.699 | ‘ 4 i ; European A
14.980 ' il L2l TS Pcfigﬁt ¥

Kartoffeln 6.315 s w

41.872 Sorten, 56.706 Landrassen, 17.081 Wildarten ECP/GR -
Total 151.861 Seit 1922: >150 Sammelreisen, > 28.000 Primarmuster RO

—~ ON PLANT GENETIC RESOURCES
Yii\:/ FOR FOOD AND AGRICULTURE

~3.000 Arten 761 Gattungen, 93 Familien
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Erhaltungsmanagement

BERICHTE UND MITTEILUNGEN

20.000 Keimtestungen Distribution
. . 1.400.000
5.000 Akzessionen im Vermehrungsanbau
1.200.000
Py 3.300 Akzessionen in Dauerkultur 1.000.000
800.000
Rudolf Mansfeld 2.900 Akzessionen In-vitro Kultur o000
1901 - 1960 '
w 2.300 Cryo Muster 00000
-------------- =l
DIREELITRERLS el 2.140 taxonomische Bestimmungen o ~antitlll ”l T

1949
1952
1955 =
1958 —
1961 —
1991
1994
1997
2000
2003
2006
2009
2012
2015
2018
2021

18.900 Muster bereitgestellt

Lehmann, Chr. O, und Mansfeld, R.: Zur Technik der
Somimenterhaleung
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Genbank Dokumentation

EURISCO

IPK Genbank Informationssystem European Search Catalogue for Plant

Genetic Resources
https://gbis.ipk-gatersleben.de/

https://eurisco.ipk-gatersleben.de/
e Zentrale IT Struktur fir

* Erhaltungsmanagement

* Online Bestellungen

* Breitstellung von Daten

e Schnittstellen zum Datenaustausch(APIs)
* Berichtswesen (national, ITPGRFA, ..)

* Informationen zu PGR in Europa

* Netzwerk von 400 Datenanbietern aus
43 Landern

* > 2,7millionen Akzessionen (Passport-
und phanotypische Daten)

Oppermann et al. (2015) Database Kotni et al. (2022) Nucl. Acids Res.
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Genbank Gleichung

AVAILABILITY

-+ - + ,/!ﬁ)

- M&HUE —

“" -

v v

Phanotypische Information
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Phanotypische Information

Konsolidierung historischer Daten Blick in die Zukunft

SEED BANK

MULTI-TRAIT-OPTIMIZATION
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Keilwagen et al. Sci Rep. (2014)
Gonzales et al. TAG (2018); Gonzales et al. Sci Data (2018)
Phillip et al. Frontiers Plant Sci (2018); Phillip et al. Sci Data (2019)
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Genbank Gleichung

AVAILABILITY
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Genotypische Information
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Genomsequenzierung

Grundlagenforschung
- Genomevolution
- Diversitat und Anpassung

v “SCre - Agronomische Merkmale
i
T Erhaltungsmanagement:
Vicia faba - Abdeckung der genetischen Vielfalt

0.1 x 10° ha - Identifizierung von Duplikaten
£ - Taxonomische Zuordnung
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1.5 x 10° ha 3 - Kontrolle des Vermehrungsanbaus
- Genetische Drift
Oats
2 0.2 x 10° ha
6
1.0 x 10° ha 0.6 x 106 ha
Nutzbarmachung

- Intl. Barley Sequencing Consortium (2012) Nature 491 *  Maccaferri et al. (2019) Nature Genetics 51 gen etischer Ressourcen:
» Schnorr et al. (2015) Plant J. 84 . Mascher et al. (2019) Nature Genetics 51 . .
+ Capman et al. (2015) Genome Biol. 16:26 *  Milner et al. (2019) Nature Genetics 51 - EntWICkIung genetlSCher Marker
«  Schmutzer et al. (2015) Scientific Data 2 +  Walkowiak et al. (2020) Nature 588 - Genomische Vorhersage
« Mascher et al. (2016) Nature Genetics 48 +  Jayakodi et al. (2020) Nature 588 ) . .
- Mascher et al. (2017) Nature 544 . Rabanus-Wallace et al. (2021) Nat. Genet. 53: 564 - gezielte Bereitstellung von Material
* Anvi et al (2017) Science 357 . Li et al. (2021) Nat. Genet. 53: 574
- IWSC (2018) Science 361 .+ Kamal et al. (2022) Nature DOI: 10.1038/s41586-022-04732-y
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Zugang zur Informationen: WEB-Portal
https://bridge.ipk-gatersleben.de/
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https://doi.org/10.3389/fpls.2020.00701

Zusammenfassung und Ausblick

Biologische Vielfalt.Klima.

Erndhrung - Zukunft!

Ex-situ Konservierung ist eine zentrale Saule fur die Erhaltung landwirtschaftlich

und gartenbaulich genutzter Kulturarten.

Weiterentwicklung von Genbanken in bio-digitale Ressourcenzentren befordert
- das Erhaltungsmanagement
- die internationale Vernetzung von Sammlungen

- Innovationen in Pflanzenzichtung und Pflanzenbau
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