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Warum brauchen wir genetische Vielfalt im Anbau?
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Warum brauchen wir genetische Vielfalt im Anbau?
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Schweinerasse Piétrain — eine Rasse mit Schweinerasse Schwabisch-Hallisches Landschwein

magerem Fleisch — eine Rasse mit fettem Fleisch

» Geanderte Verbraucherwiinsche fihren zu starkem Rlickgang oder erneuter
Nachfrage nach bestimmten Rassen.

» Solche Entwicklungen lassen sich nicht vorhersehen, daher ist der Erhalt moglichst
aller Rassen das Ziel.
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. Welche Indikatoren werden bereits zu den genetischen Ressourcen berichtet?
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. . 58 Indikatoren, die 4
Hauptbereiche abdecken: Indikator 42
2014 2019 Trend
e In-situ-Erhaltung Die Anzahl von Sorten, Weizen 59 37 ‘8
Bt die zusammen 80 % der > . .
Gesamtflache fir jede Raps *
e Nachhaltige Nutzung ey der fiinf am hiufigsten m— Gerste 18 15 -3
o Kapazitaten angebauten Kulturen Roggen 8 10 +2
ausmachen Mais |keine Datenkeine Daten

Quelle: Besondere Ernteermittlung 2014 und 2019

‘ Keiner der 58 Indikatoren eignet sich, um Aussagen lber die genetische Vielfalt im Anbau zu machen.
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Number of plant genetic resources for food and agriculture secured in medium or long term
conservation facilities for all countries reporting data in 2019
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Percentage of breeds at risk for 2019
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. Welche Indikatoren werden bereits zu den genetischen Ressourcen berichtet?

|

Tiergenetische Ressourcen

Bundesministerium fir
Ernahrung, Landwirtschaft
und Verbraucherschutz

in Deutschland

* Bundesministerium fiir
Erndhrung, Landwirtschaft
und Verbraucherschutz

Eine Strategie des BMELY
for d nachhal

tige Nutzung der
un

* Bundesministerium
fir Uswelt, Naturschutz
und Reaktorsicherhedt

Nationale Strategie
zur biologischen Vielfalt

Agrobiodiversitat erhalten, Potenziale
der Land-, Forst- und Fischereiwirtschaft
erschlieBen und nachhaltig nutzen

Vielfalt

Nationales Fachprogramm zur Erhaltung und na
utzung tiergenetischer Ressourcen in Deutschlal

@ Bundesanstalt fiir
Landwirtschaft und Emahrung

Einheimische Nutztierrassen
in Deutschland und

Rote Liste gefahrdeter
Nutztierrassen 2019

Nationaler

Indikatorenbericht

Indikator

Genetische Vielfalt in der

Landwirtschaft
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Genetisches Monitoring der Nutztiere

Zugrundeliegende Fragestellung:

Wie entwickelt sich die genetische Vielfalt bei den einheimischen

Nutztierrassen fir Landwirtschaft und Ernahrung?

Ziele des genetischen Monitorings der Nutztiere:

Die regionaltypische genetische Vielfalt der einheimischen

Nutztierrassen

* soll erhalten und nachhaltig genutzt werden und

e das Ausmal’ der Gefahrdung soll abgebildet und insgesamt
verringert werden.

Die Populationsgrofien der einzelnen Rassen sollen vergroRert

werden.
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‘ Genetisches Monitoring der Nutztiere

Indikator ,,Genetische Vielfalt in der Landwirtschaft”

Anzahl einheimischer Nutztierrassen in den Gefihrdungskategorien Anteil einheimischer Nutztierrassen der Pferde, Rinder, Schweine, Schafe und Ziegen
nach Gefihrdungskategorien in%

Tierart Phino- Erhaltungs- Beobach- Nicht gesamt 100% B R e  —
typische population tungs- gefdhrdet
Erhaltungs- population 80% _ lggoi |0z | | | | | | |
population
BEO|29 BEO| 36
Pferd 4 3 5 14 26 60% i | a B |
ERH|24
Rind 1 8 6 6 21 ERH |23
40% __| | | || | | | | || |
Schwein 0 1 4 0 5
ERH|18 ERH|15
20% || || || || |
Schaf 0 1 18 3 22 :“ ERHI — erip1s
Ziege 0 0 3 0 3 0%
2006* 2008* 2011 2013 2015 2017

Gesamt 5 13 36 23 7 e assen B o fassen [ o Rassen|

Quelle: Einheimische Nutztierrassen in Deutschland und _ ‘ ] ] ) ‘ .
* Die Werte der Erhebungsjahre 2006 und 2008 sind wegen methodischer Anderungen nicht unmittel-

Rote Liste gefahrdeter Nutztierassen 2019, BLE = bar mit den Werten der nachfolgenden Erhebungsjahre vergleichbar.

‘ Der Anteil gefahrdeter einheimischer Nutztierrassen ist mit 70 % sehr hoch. Es
missen gezielte Mallnahmen zur Reduzierung der Gefahrdung ergriffen werden.
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' Genetisches Monitoring der Nutztiere

Zwischenfazit

Der Indikator in der jetzigen Form ist praktikabel — es sind solide Daten vorhanden.

Da die Bestandszahlen aus den Zuchtbilichern der einzelnen Rassen bezogen werden,
kdnnen gewisse Riickschlisse Uber die genetische Vielfalt der Nutztiere getroffen

werden — dennoch stellt es noch kein ,echtes” genetischen Monitoring dar.

Ausblick

e  Optimierung der Verwandtschaft innerhalb der Rassen / Vermeidung von Inzucht

Bestimmung der effektiven PopulationsgroBen der Rassen durch Pedigree-
basierte Ansatze

*  Moglichst breite Verteilung der Tiere Uber Betriebe und Flachen hinweg zur
verbesserten Seuchenvorbeugung

*  Datengrundlage: Standortdaten der Tiere
e Ziel: Moglichst breite Verteilung der Bestande

*  Indikator: Regionale Verteilung der Rassen
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Genetisches Monitoring der Nutzpflanzen
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Genetisches Monitoring der Nutzpflanzen

Wie ist der Zustand der genetischen
Vielfalt im Kulturpflanzenanbau?

In welcher Form hat sich die genetische
Vielfalt der Kulturpflanzen in den
letzten 100 Jahren verandert?

Gibt es Kulturen, die von genetischer
Erosion betroffen sind?

Kénnen/sollen MaRRnahmen ergriffen
werden, um der genetischen Erosion
entgegenzuwirken?

Bundesweite Erfassung und Bewertung
der genetischen Vielfalt im
Kulturpflanzenanbau

Entwicklung eines neuartigen Ansatzes
zur Ermittlung von genetischer Erosion
im Kulturpflanzenanbau

Instrument zum frihzeitigen Erkennen
von genetischer Erosion im
Kulturpflanzenanbau

Instrument zur friihzeitigen Einleitung
von Gegenmalinahmen (gezielter
Anbauforderung, Aufbau von
Zuchtprogrammen, gezielte
Erhaltungsmalinahmen)
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Genetisches Monitoring der Nutzpflanzen

Konzept Teil |
1920 1940 1960 1980 2000 2020
Schritt 1: | Erstellen von Sortenlisten
Schritt 2: | Saatgut-/Pflanzgutproben beschaffen
Schritt 3: | Genetische Analysen durchfihren
Schritt 4: | Ergebnisse interpretieren Begleitende Recherchen zur Interpretation
der Ergebnisse:
* Ermittlung der Anbauflachen
* Parallel laufende Hintergrundrecherche
zu Zuchtunternehmen und
Zuchtprogrammen
NV
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. Genetisches Monitoring der Nutzpflanzen
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Schritt 1: | Erstellen von Sortenlisten Fruchta rte nvielfa |t:
Schritt 2: | Saatgut-/Pflanzgutproben beschaffen

Schritt 3: | Genetische Analysen durchfihren Auswertung der Agrarstatistik zurtick bis

Schritt 4: | Ergebnisse interpretieren Begleitende Recherchen zur Interpretation 1920

der Ergebnisse:

+ Ermittlung der Anbauflchen *  Welche Arten sind aus dem Anbau
b gefallen? Welche Arten wurden neu
Zuchtprogrammen angebaut?

Wie hat sich die Artenzusammensetzung
im Anbau verandert?

Auswertung von
Konzentrationsprozessen — Auf wieviel
Prozent der Flache werden/wurden
welche Arten angebaut?

+ Parallel laufende Hintergrundrecherche
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‘ Genetisches Monitoring der Nutzpflanzen

Ausblick

* Expertenkonsultationen zur Verfeinerung des Konzeptes
 Datensammlung

Formulierung einer Leistungsbeschreibung fir die 6ffentliche
Ausschreibung der genetischen Analysen

 Zusammenfihrung der Ergebnisse zu einem Indikator
,Genetische Vielfalt der Nutzpflanzen im Anbau”

* Etablierung des Indikators innerhalb von MonViA und im
Nationalen Indikatorenbericht als Beitrag zu dem Indikator
,Genetische Vielfalt in der Landwirtschaft”
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Danke fiir die Aufmerksamkeit!

sarah.sensen@ble.de

Bundesanstalt fur Landwirtschaft und Ernahrung www.genres.de
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